3° esercitazione:
ANALISI DI RESTRIZIONE DEL DNA PLASMIDICO
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Alul and Haelll producs Blunt ends

BamHl Hindlll and EcoRl produce "sticky” ends
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Gli enzimi di restrizione tagliano il DNA In
corrispondenza di sequenze specifiche
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Gli enzimi di restrizione tagliano il DNA in modo
caratteristico e riproducibile

MAPPA DI RESTRIZIONE
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What'’s the TOPOLOGY of this PLASMID?
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Mutazione nella seqguenza del gene
codificante per la G6PD

ifeiigie sito di taglio MboII, quando C (WT) MUTA in T si forma il sito di taglio

MboII

GAAGCCCTTCGGGAGGGACCTGCAGAGCTCTGACCGGCTGTCCAACCACAEEEQETCCCTGTTCCGTGAGGACCAGATCT
ACCGCATCGACCACTACCTGGGCAAGGAGATGGTGCAGAACCTCATGGTGCTGAGGCGTGGGGCCAAGCCTGGGCCEGGEGEGA
CCAGGGTGGGGGTGGCTACTCAGGAGCCTCACCTGGCCCACTGCCTCCCCGAGGACGAATTCCTCCAGAACTCAGACAAGG
GTGACCCCTCACATGTGGCCCCTGCACCA




In quale deil due plasmidi le stata clonata la regione del
gene che reca la sequenza mutata?

EcoRV EcoRV
300bp 200bp + 100bp

BamHlI BamHI

ifeyiiie sito di taglio MboII, quando C (WT) MUTA in T si forma il sito di taglio

MboII

GAAGCCCTTCGGGAGGGACCTGCAGAGCTCTGACCGGCTGTCCAACCACAEEEQETCCCTGTTCCGTGAGGACCAGATCT
ACCGCATCGACCACTACCTGGGCAAGGAGATGGTGCAGAACCTCATGGCGTGCTGAGGTGGCGGGCCAAGCCTGGGCCEGEEGA
CCAGGGTGGGEEGETGGTACTCAGGAGCCTCACCTGGCCCACTGCCTCCCCGAGGACGAATTCCTCCAGAACTCAGACAAGG
GTGACCCCTCACATGTGGCCCCTGCACCA







