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E' data dall'insieme delle interazioni tra 

singole catene biopolimeriche (subunità)

E' stabilizzata da legami non covalenti.





Caratteristiche principali















Gli chaperones molecolari comprendono diverse

famiglie di proteine altamente conservate; molti di

questi sono anche Heat Shock Proteins (Hsp).

Il loro ruolo è legato al mantenimento della struttura

delle proteine secondo quattro aspetti principali:

a) assicurano il raggiungimento e il mantenimento

del corretto stato conformazionale delle catene

polipeptidiche appena sintetizzate;

b) dirigono l'assemblaggio di complessi

multienzimatici;

c) partecipano al mantenimento o alla creazione di

uno stato di parziale denaturazione delle proteine,

favorendone così il trasporto attraverso le membrane

dei mitocondri o dei plastidi;

d) stabilizzano le proteine danneggiate formatesi a

seguito di stress chimici o fisici facilitandone la

rinaturazione e/o la degradazione.
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Fattori ambientali:     

Stati patologici:    

Fattori cellulari normali:          
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Il dogma di Anfinsen, conosciuto anche come ipotesi termodinamica di 
Anfinsen, è un postulato della biologia molecolare espresso dal premio Nobel 
per la chimica Christian B. Anfinsen. 

Il dogma afferma che, almeno per le piccole proteine globulari, la struttura 
nativa è determinata solamente dalla sequenza di amminoacidi che 
costituiscono la proteina. 

Ciò equivale a dire che, nelle condizioni ambientali (temperatura, 
concentrazione del solvente e composizione, ecc.) alle quali avviene il 
ripiegamento proteico, la struttura nativa corrisponde a un unico minimo di 
energia libera, stabile e cineticamente accessibile.



dogma di Anfinsen

Unicità: richiede che la sequenza non possieda qualche altra configurazione 
dotata di energia libera comparabile. Quindi il minimo di energia libera deve 
essere univoco.

Stabilità: piccoli cambiamenti nell'ambiente circostante non possono produrre 
cambiamenti nella configurazione a energia minima. 

Accessibilità cinetica: significa che il percorso nella superficie di energia libera 
dallo stato denaturato a quello con riavvolgimento proteico deve essere tale che 
il ripiegamento della catena non implichi cambiamenti altamente complessi nella 
forma

Come la proteina raggiunga questa struttura rientra nel campo di studio del 
ripiegamento proteico, che si basa un dogma correlato chiamato paradosso di 
Levinthal. 





Struttura quaternaria





















La catena S1 è colorata in verde

la porzione che serve ad interagire con il 
recettore ACE2 per infettare le cellule

S2 la parte della molecola necessaria per 
l’ingresso del virus nella cellula







ESEMPIO:

Colpisce:
• barbabietola da zucchero
• cetriolo
• mais
• patata
• pomodoro
• pisello
• tabacco

È un virus altamente 
infettivo che si trasmette 
per contatto senza il 
concorso di vettori.



5 subunità (pentameri) o da 6 subunità
(esameri)

Il capside è costituito dalla associazione di 
subunità proteiche in protomeri ripetuti 
(capsomeri) 



capsomeri













Numeri di triangolazione T













Since 1971, the Protein Data Bank archive (PDB) has 

served as the single repository of information about the 

3D structures of proteins, nucleic acids, and complex 

assemblies. 

The Worldwide PDB (wwPDB) organization manages the 

PDB archive and ensures that the PDB is freely and 

publicly available to the global community. 

An Information Portal to 183793 (novembre
2021) Biological Macromolecular Structures

http://www.rcsb.org/pdb/search/smartSubquery.do?experimentalMethod=ignore&smartSearchSubtype=HoldingsQuery&moleculeType=ignore

























