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MetiIMalonil-Coenzima A-Mutasi

(succinil-CoA necessario nel ciclo degli acidi tricarbossilici)
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La rottura del legame Co—C & 10'? volte piu veloce nell’enzima
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Metilcobalamina; cofattore della Metionina Sintasi
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Variazioni conformazionali della metionina sintasi
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Metilcobalamina in Cap-Cob: base-off/His-on




Variazioni conformazionali del sub-dominio Cap




Uptake e Trasporto della Cobalamina

Q@ Aptocorrina
& Q (stomaco)
Degradazione =} "*\ Transcobalamina (sangue)

enzimatica nel Q
duodeno /
@

adenosyltransferase

Cbl" —» Cbl Lﬁ AdoCb!"

PPP,

Mitochondrion

Fattore Intrinseco
(intestino)

lisosomiale



Struttura TC+Cobalamina (2006)
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Coordinazione base-on/His-on (su [3)



Complesso IF-CDbl (2007)
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Confronto fra le strutture di
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